
Illumina边合成边测序原理
陈明杰 202410



Illumina测序仪

SRA数据库human
不同平台检索结果

提问：报告中的测序仪是什么型号
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视频

• https://www.bilibili.com/video/BV1W44y1373N/

•P5和P7序列：允许文库结合且能在flow cell上生成簇的序列
•Rd1 SP和Rd2 SP：启动测序的测序引物结合位点
•Index 1和Index 2：用于样本区分的index序列，可允许单次测序或单个Flow Cell通道中混合多个样本

https://www.bilibili.com/video/BV1W44y1373N/


Index-区分文库，凑样/拆样

@LH00348:184:22CLJHLT4:3:1101:2400:1042 1:N:0:GCGGTATT+CCAATCAC

@LH00348:184:22CLJHLT4:3:1101:2400:1042 1:N:0:ACGGGTAC+GGATGCCT

一条lane 产出120G，测20个mRNA-seq样品
张三：s1,s2,s3, t1,t2,t3
李四：m1,m2,m3, n1,n2,n3
王五：i1,i2,i3,i4, j1,j2,j3,j4

注意：index冲突
碱基平衡，不平衡文库



数据获取：自测或GEO等数据库下载（SRA转fastq）

FastQC数据质控 fastp去除接头和低质量序列

序列比对

featurecounts定量

结果可视化

差异分析

功能分析

可变剪切
SNP
融合基因
多组学联合分析
……



准备文件

• 原始数据（3 vs 3）fastq.gz

• 基因组（fa） hisat2（STAR） 建索引

• 注释（gtf）

• fasta、注释文件预处理
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